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PRONTUARIO 
 
Título:     Seminario de Bioinformática 
 
Codificación del Curso:  BIOL 3910 
 
Número de horas/créditos:  1.0 hora semanal de contacto/ un (1) crédito 
 
Prerrequisitos:   BIOL 3907-3908 Biología Molecular y su laboratorio 

QUIM 3461/QUIM 3462 Química Orgánica I y su 
laboratorio 
MATE 3031 Cálculo I 
MATE 3026 Introducción a las Estadísticas con 
Computadoras 

 
Correquisitos:   Ninguno 
 
Descripción del curso: A través de conferencias, discusiones en clase y uso de 

bases de datos en el internet se estudiarán los principios 
básicos de la bioinformática y sus posibles aplicaciones a la 
investigación en el campo de la microbiología y materias 
relacionadas. Énfasis especial en la terminología específica 
que caracteriza esta sub-disciplina de la Biología.  Curso 
para estudiantes del Programa de BS en Microbiología de 
la UPR en Arecibo.   

 
Objetivos del curso:   Al finalizar el curso el estudiante: 
 

1. Identificar los aspectos más relevantes de la 
bioinformática. 

2. Explicar la importancia de la bioinformática como sub-
disciplina emergente en la Biología, particularmente en 
temas de investigación científica 

3. Utilizar la terminología relacionada a esta sub-
disciplina de la Biología. 

4. Manejar herramientas bioinformáticas que le faciliten el 
descubrimiento de nuevas ideas biológicas de modo que 
pueda crear perspectivas globales a partir de las cuales 
pueda discernir principios unificadores en biología. 

5. Explicar las diferentes áreas de la bioinformática y su 
pertinencia para el campo de la microbiología y 
materias relacionadas. 

 



Contenido y distribución del tiempo: 
 

Semana Temas Horas 
1 • Aspectos históricos de la Bioinformática 

• Instrumentación y aspectos relacionados a Ergonomía y 
Bioinformática 

• Bioinformática como disciplina interdisciplinaria 

1 

2 • Bioinformática y la biotecnología 
• Bioinformática y las redes de cibernéticas 

1 

3 • Bioinformática y los motores de búsquedas en los bancos genéticos 1 

4 • Bioinformática y modelos de simulación molecular 1 
5 • Bioinformática y el manejo efectivo de bases de datos 

 
1 

6 • Las ómicas 1 

7 • Las ómicas 1 

8 • Bioinformática como base de la integrómica 
• Biología de sistema y identificación de nuevos biomarcadores 

 

1 

9 • Trazo de rutas metabolómica con la ayuda de la bioinformática 
• Motores de búsquedas y programas de aplicación en 

Bioinformática 
 

1 

10 • Centros de Investigación especializados en la bioinformática 
• Comunicación Internacional en el campo de la colaboración 

científica en temas de bioinformática. 
• Redes de apoyo en bioinformática a nivel mundial 

 

1 

11 • El Rol de la Bioinformática en el Proyecto Genoma Humano 
 

1 

12 • El Rol de la Bioinformática y el Proyecto Proteoma Humano 
 

1 

13 • La bioinformática como carrera y las posibilidades en estudios 
graduados 

• La bioinformática, su estrecha relación con algoritmos 
matemáticos y la Bioestadística  

 

1 

14 Tiempo para evaluación 1 
15 Tiempo para evaluación 1 

 Total 15 
 
 
 
 



Estrategias instruccionales: El proceso de enseñanza – aprendizaje se llevará a cabo 
mediante discusión, demostraciones y ejercicios de 
búsqueda de datos asistidos por la computadora, preguntas 
guías, estudio cooperativo,  estudio independiente y análisis 
de organigramas/mapas de conceptos relativos a los 
trabajos de búsqueda o navegación. 

 
Requisitos especiales para tomar el curso: 
  

Pizarra inteligente, proyección de ilustraciones, diagramas 
y tablas para complementar la información de la 
conferencia y del texto del curso, proyección de películas, 
uso de páginas en portales cibernéticos y calculadoras. 

 
Equipo e instalaciones requeridas: 
  

Laboratorio de computadoras con el software básico que 
permita la búsqueda en las redes de información afines a la 
bioinformática.  

 
 
 
Estrategias de evaluación: Un (1) proyecto de búsqueda de datos 30% 
  Libreta de clases    20% 
  Informes orales y escritos   30%  
  Otros criterios de evaluación:   20% 
  (Desempeño diario en el manejo de datos,  

colaboración y asistencia)     
     Total  100% 
 
Sistema de calificación:  Tradicional - Letra 

 
100 - 90 A 

      89 - 80 B 
      79 - 65 C 
      64 - 50 D 
    49 -  0 F 
 
 
 
Nota:  
 Los estudiantes que reciban servicios de Rehabilitación Vocacional deben comunicarse con el 

(la) profesor(a) al inicio del semestre para planificar el acomodo razonable1 y equipo asistivo 
necesario conforme a las recomendaciones de la Oficina de Asuntos para las personas con 
impedimento (OAPI) del Decanato de Estudiantes.  También aquellos estudiantes con 
necesidades especiales que requieran de algún tipo de asistencia o acomodo deben 
comunicarse con el (la) profesor(a). 
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